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Contexte

1

Oncomine: biomarkers of cancer 
ONCOMINE: A Cancer Microarray Database and Integrated Data-Mining Platform (Daniel R 
Rhodes, 2004)

430,00052,000

EURRECA (EURopean micronutrients RECommendations Aligned):
Assessing potential biomarkers of micronutrient status by using a systematic review 
methodology: methods (Lee Hooper et al., 2009)

La génomique génère une grande quantité de données 

1,000,000
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Contexte

2

430,00052,000

Objectif : Dans un contexte de qualité de la carcasse et de la viande, nous 
faisons l’hypothèse qu’agréger les données peut aider à comprendre les 
mécanismes de l’hypertrophie et de l’hyperplasie adipeuse et musculaire

Fat&MuscleDB

1,000,000

La génomique génère une grande quantité de données 
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Etapes du developement de 
Fat&MuscleDB
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Traits cellulaires et tissulaires liés à la croissance des tissus adipeux et 
musculaire (86)

e.g. Tissu adipeux, muscle, persillage, culard, carcasses, qualités de la viande...

Espèces et lignées cellulaires (26)
e.g. Bovin, 3T3-L1, C2C12...

Méthodes (12)
e.g. Transcriptomique, protéomique...

Mots-clés à exclure
e.g. Maladies, carcinome...

Pour cibler les publications et les données

Mots-clés
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~28,000 
combinaisons

~18,000 publications

~2,500 données transcriptomiques

Nombre de références :

Pour cibler les publications et les données

Mots-clés
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Curateurs

~410
Publications

~170 
Données 
transcriptomiques

Pour cibler les publications et les données

~28,000 
combinaisons

Nombre de références :

Mots-clés
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Publication extraction
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Extraction semi-automatique avec les outils : Tabula, Pdf2text

Target genes of myostatin loss-of-function in muscles of late bovine fetuses.
Isabelle Cassar-Malek et al., 2007

Extraction des données à partir des publications
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Variance mixture à partir d’Anapuce (bibliothèque R) (J. Aubert) 
(http://cran.r-project.org/web/packages/anapuce/index.html)

Charolais culard
(260 jours post coitum)

Charolais témoin
(260 jours post coitum)

Quels sont les gènes différentiellement 
exprimés entre deux conditions?

Extraction des données à partir de GEO 

(source sur GEO : GSE5456)

Listes de :
gènes sur-exprimés
gènes sous-exprimés
gènes stables

Hypertrophie musculaire d’origine génétique
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Données de publications Données de transcriptomique 
                                    (GEO)

Classification
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Critères

Croissance des tissus adipeux ou musculaire issus d’expériences in vivo et in vitro
e.g. Hypertrophie musculaire d’origine génétique, différentiation des 3T3-L1... 

Traits physiologiques                                                                                 
e.g. Culard, persillage, obèse...

Lignées cellulaires
e.g. C2C12, 3T3-L1, C3H/10T1/2...

Tissus
e.g. Muscle semi-tendineux, tissu adipeux blanc...

Races
e.g. Charolais, Holstein, Piedmontese...

Source des données 
 Nom de la publication, puce(s), auteur(s)
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Classification
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Croissance des tissus adipeux ou musculaire issus d’expériences in vivo et in vitro
e.g. Hypertrophie musculaire d’origine génétique, différentiation des 3T3-L1... 

Traits physiologiques                                                                                 
e.g. Culard, persillage, obèse...

Lignées cellulaires
e.g. C2C12, 3T3-L1, C3H/10T1/2...

Tissus
e.g. Muscle semi-tendineux, tissu adipeux blanc...

Races
e.g. Charolais, Holstein, Piedmontese...

Source des données 
 Nom de la publication, puce(s), auteur(s)

Critères

ClassifierExtraireSélectionner AgrégerVisualiser



Jérémy TOURNAYRE 11

Visualisation des données
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Visualisation des données

Recherche d’accessions

ADIPOQ
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Contenu actuel de 

~170 Publications

~100 Gene Expression Omnibus series

Continue à être alimenté

Publications GEO
0

40

80

120

160

200

Rat
Porcine
Ovine
Mouse
Human
Caprine
Bovine

N
om

br
e

Le nombre de publications et de GEO en fonction des espèces
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Agrégation
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Quels sont les transcrits et les protéines impliqués 
dans l’hypertrophie musculaire d’origine génétique ?
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30 comparaisons par paires

Agrégation

Quels sont les transcrits et les protéines impliqués 
dans l’hypertrophie musculaire d’origine génétique ?
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Analyse

17

Résultats

Vue d’ensemble de 
l’information biologique 

par gène

Réseaux 
d’interactions 

protéine-protéine

Prédiction des 
protéines secrétées

Annotation 
en Gene 
Ontology

ProteINSIDE to Easily Investigate Proteomics Data from Ruminants: Application to Mine 
Proteome of Adipose and Muscle Tissues in Bovine Foetuses (Kaspric N et al. , 2015)
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Conclusions

18

Perspectives

Continuer à alimenter Fat&MuscleDB

Répondre à des questions de recherche : e.g. quelles sont les 
protéines impliquées dans la relation entre les tissus adipeux et  
musculaires (sécrétome) ?

Base de 
données

Interface webScripts

Minimiser les redondances inutiles des efforts de recherche 
par une meilleure utilisation des données disponibles



 Isabelle Cassar-Malek Matthieu Reichstadt

Brigitte Picard Nicolas Kaspric

Muriel Bonnet 

Antoine Perot Anne de la Foye



Merci de votre 
attention
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Publications

18,040

25%

2%

73%

47% 47%

6%

 

2,641

Gene Expression Omnibus series

 409 Publications

168 Gene Expression Omnibus series

Pas regardées

Sélectionné

Rejetées

Pour cibler les publications et les données
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