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GReD

 Génétique, Reproduction et Développement

 UMR 6293 CNRS / U1103 INSERM / UBP / UdA

 133 personnes dont :

 49 chercheurs / enseignants-chercheurs

 15 post-doctorants

 29 doctorants

 10 équipes

 3 axes de recherche

 4 plates-formes technologiques



Recherche

Dynamique du 

génome et contrôle 

épigénétique

Reproduction et 

développement normal et 

pathologique

Endocrinologie et 

signalisation

Transmission fidèle de l’information 

génétique et épigénétique afin 

d’assurer la stabilité du génome 

ainsi qu’un profil d’expression des 

gènes approprié

Différenciation cellulaire au cours 

du développement embryonnaire et 

de la formation des gamètes afin 

de produire différents types 

cellulaires tels que des cellules 

germinales, épithéliales ou 

musculaires.

Voies de signalisation impliquées dans l’initiation et la progression tumorale (prostate, glandes surrénales, 

cerveau, moelle osseuse) ainsi que dans l’établissement du désordre métabolique (obésité, hypofonction 

testiculaire).



Plates-formes

Transgénèse substitutive

blastocyste

(embryon 20-40 cellules)

Micro-injection  (Zeiss)

Leica ASTP MIXTE

oocyte 

(embryon 1 cellule)

www.fly-facility.comwww.gred-clermont.fr



Plates-formes

www.iccf.frwww.gred-clermont.fr

4 microscopes confocaux sont disponibles :

• Zeiss LSM510 meta

• Leica SPE

• Leica SP5 avec bi-photon et STED

• Loupe Leica LSI

Un microscope à fluorescence CellR est disponible. 

Des outils d’analyse d’images sont accessibles.

Fournit une analyse complète d’échantillons :

• préparation initiale

• marquage histologique

• hybridation in situ

• immuno-histochimie



Liens avec d’autres laboratoires

 LPC : foci

 LIMOS : DropNet

 CIDAM : analyse de données (génomique)

 INRA : génomique plantes

 Laboratoire de chimie : cancer de la prostate

 CHU, centre Jean Perrin : échantillons

 Institut Pascal : modélisation mécanique

 Mais aussi Limagrain et Michelin



DropNet

Développé en partenariat avec le Limos 



Production de données



Génomique
Bilan des projets génomes en 2012

Les gènes ne représentent qu’une faible proportion de 

l’ADN de certains génomes

1998 : début du 

séquençage du 

génome humain

3040 génomes complets 



Génomique

Grande profondeur de séquençage

Courtes séquences ADN = reads

1 expérience = des millions de reads

Analyse bioinformatique indispensable  



Microscopie confocale

 4 microscopes confocaux (LSM510, SP5, SPE, SP8)

 1 macroscope confocal (Loupe LSI)



Microscopie confocale



Chantal VAURY Director

Joël DREVET Associate Director

Genome dynamics & Epigenetic control

Team 1: O. MATHIEU « SIL.ENT – Silencing, Environment & Transposons »

Team 2: S. TOURMENTE « Establisment, Maintenance & Transciptional

Regulation of heterochromatin »

TEAM 3: C. VAURY  « Genetic instabilities and control by the host 

genome »

Team 4: C. WHITE « Recombination and maintenance of genome

integrity »

Secretary & Resource managment

N. BOUHALOUANE – UdA

M. BRUNEL – CNRS

A. LEYRELOUP - INSERM

M-J. MARTINEZ – UBP

M-D. De la MORINERIE – INSERM

Lab resource managment
I. BARNOLA
F. PELISSIER

Training coordination

J. HENRI-BERGER

M-D. De la MORINERIE

ACMO

I. BARNOLA, A. PROBST

C. BELVILLE, J-P. DA PONTE

Radioactivity
G. RICHARD

Common service

M. BUISINE, E.  GOMEZ , 

A. De SOUSA,  F. PELISSIER,

C. PLEVER

Inventory

N. BOUHALOUANE

M-J. MARTINEZ

M-D. De la MORINERIE

Anipath

P. VAL, C. DAMON

Confocal Microscopy
K. JAGLA,  J-L. COUDERC, C. 

VACHIAS

Mouse Transgenesis
A-M. LEFRANCOIS,  A. MARTINEZ

Drosophila transgenesis

T. JAGLA, J-P. DA PONTE

PLATEFORMS

F. TEILLET Administrator

Reproduction and development in health & disease

Team 5: P. ARNAUD & C. CHAZAUD « Genetic and epigenetic control of 

cell lineage commitment during mouse development »

Team 6: J. DREVET « Mechanisms of mammalian post-testicular

infertility »

Team 7: K. JAGLA « Diversification of Muscle and Heart cells in 

development and in Pathological conditions »

Team 8: V. MIROUSE « Epithelial Growth and Morphogenesis »

Endocrinology, Signalling, Cancer

Team 9: J-M. LOBACCARO  « Lipids, Nuclear receptors and Male 

disorders » 

L. MOREL « Hormone signalling and protate cancer » 

Team 10: A. MARTINEZ « Adrenal tumourigenesis & Adipose tissue 

homeostasis »

SERVICESADMINISTRATIONRECHERCHES

Informatics support (WEB 

Development, CSII, analysis)

P. POUCHIN, P. VAL

International Relationship

E.  BRASSET

Technical tray plants

E. ALLAIN

Maintenance

N. GUEGUEN



… et formations

Déploiement d’outils



Administration

 BDD personnel/bibliométrie

 Synchronisation LDAP

 Gestion de réservations

 Sécurisation des serveurs



Stations de travail

 2 stations d’analyse d’images

 Fiji, Imaris, Volocity

 Matlab

Imaris



Imaris



OMERO



Galaxy



Analyse d’images



Imagerie

 Contrôle génétique et épigénétique de la 

détermination cellulaire pendant le développement  

(Claire Chazaud) 

 Morphogénèse et croissance épithéliales (Vincent 

Mirouse)



Différenciation précoce dans l’embryon de souris



Colocalisation



Etude de la coordination de la croissance et du 

développement entre 2 tissus



Segmentation de cellules



Orientation de fibres de collagène



Mais aussi…

 Automatisation d’exécution de scripts Imaris

 Ouverture d’images depuis OMERO (via Matlab)

 Analyse de biofilms, FISH, …



Analyse de données



Analyses

 Alignement

 Bowtie

 Épissage alternatif

 Tophat

 Expression différentielle

 Cufflinks



NucBase



Au-delà du traitement…

Et après ?



Cloud

Perspectives

Fichiers
Analyse

Images
Analyse


